1/8 



+-» 
o 

Q. 
E 

"o 
E 

ro 

E 

C3Q 



11-1 

10- 
9 

8- 
7- 
6- 
5- 

4- 
3 
2- 
1- 
0 




o 
cL 

£ 
o 



X 

ru 

£ 

CO 



11-1 

10- 

9- 

8- 

7- 
6- 

5- 

4- 

3- 
2- 
1- 
0- 



Control 
2j4,g/ml 
20M,g/ml 
200M,g/ml 



24 48 
Time, hours 

Fig. 1 



72 



o 
u 



fN 

O 

I 

CQ 



CM 
I 

GO 



rsi 



Fig. 2 



2/8 



0.9 kb> 




70-, 



to 60- 

00 

rM 



50- 



g 40-1 



30^ 

c 

2o^ 

> 

^ lOH 



0 



o 
u 



I I 



m 



o 
u 



rM 
I 

-Q 
LU 



O 

rM 



Fig. 3 



0^ 

vo 
I 

o 

LO 

cu 
u 

c 



O 



.5 
.4 

.3^ 



.2 
.1 

.0 
0.9 
0.8 
0.7 
0.6 

0.5 
0.4 



Control 
2ng/ml 
20|Lig/ml 
200pig/ml 




24 



72 

Time, hours 

Fig. 4 



96 



3/8 





(Luu 069-OSt') SDueqjosqv 




(uju 069-OSt') s^ueqjosqv 



4/8 



1.4n 




Fig. 6 



1.4n 




l_LJ 



Fig. 7 



5/8 





Integrin a4 
Integrin b5 
Catenin-b 
Integrin a6 
integrin a3 
Mac-I 
L1CAIVI 
CD19 
ETR-103 
ETR-101 
ATF-4 
id-2 
Grb2 
NiPl 
TRADD 
N-myc 
GST-P 
RXR-beta 
S6P-2 
FLT3/FLK2 Rc 
A2ARC 
ERi(2 
NET1 
Rho 
ProTalptia 
PCNAp120 
AP-1 
PE-1 
CDK2 
p55CDC 
Myeioblastin 
APCP 
Control 



\ 



^^^^^^^ 











^^^^^^ 














^^^^^^^^^^^ 













ZZZZ^ZZZZZZZZZZZ^j 



zzzzzzzzzzzzzzzzzzzzzzz 



'^ZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZ^. 



'iZZZZZZZZZZZZZZZZZ 



^^z^zzzzzzzzzz. 



\ 



zzzzzz. 



^^ZZjZZZZZ^ 








ZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZt. 



'^ZZZZZZZZZZZZ. 



'^ZfZZZZZZZZZZZZZZ 



^^ZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZZ9. 



0 



20 



— I— 
40 



T 



60 80 1 00 
mRNA, % Cliange 

Fig. 9 



120 140 160 180 



7/8 



5000-1 




Per Os IP. 



Fig. 10 



8/8 




